Abstrakt

Rasy tvoii rozmanitou skupinu jednoduchych fotosyntetizujicich eukaryotickych organismi
s polyfyletickym piivodem. D¢Eli se na fasy s primarnim plastidem (Archaeplastida), ktery tato
eukaryota ziskala pozifenim sinice, tedy prokaryota, a fasy s komplexnim plastidem, které ziskaly
plastid pozienim jiného eukaryota s primarnim nebo jiz komplexnim plastidem. Rasy s komplexnim
plastidem jsou chiméry obsahujici geny pochazejici z hostitelské bunky, a dale geny pochazejici nejen
z plastidu, ale také z jadra a n€kdy i mitochondrie endosymbionta, pfipadné i geneticky material
pochazejici od jejich ptedchozich stalych nebo piechodnych endosymbiontt. Jednou ze skupin, ktera
ziskala plastid od zelenych fas, jsou krasnoocka (Euglenophyta). Tato prace se zabyva genomy tii
organismi, které zastupuji jednotlivé aktéry endosymbiotického procesu u euglenofyt. Jsou to
ptvodné heterotrofni hostitel ze tfidy Euglenida, fototrofni endosymbiont ze tfidy zelenych fas
Prasinophyceae a vysledny fototrofni euglenid ze skupiny Euglenophyceae. Znalost jejich genomil by
m¢éla pomoci osvétlit pribéh endosymbiotického pienosu genti (EGT) pii formovani fas s komplexnim

plastidem.

U zéstupce fototrofnich euglenidti Eutreptiella gymnastica jsme anotovali plastidovy genom, ktery
jsme publikovali jako tehdy teprve tfeti ve skupiné Euglenophyta, po ikonickém a ekonomicky
vyznamném druhu Euglena gracilis a jeho druhotné nefotosyntetickém protéjsku E. longa. Ukazali
jsme, Ze obsah genil v plastidovych genomech vSech euglenofyt je prakticky stejny a ze k redukci
genového obsahu o cca 20 % doslo uz u jejich spoleéného predka. Dale jsme zjistili, ze v plastomu
euglenofyta Etl. gymnastica, pomémé vzdalené¢ho E. gracilis, je velmi malo intronl atedy Ze
extrémne vysoky pocet intronli v plastomu E. gracilis neni spolecnym znakem celé skupiny, ale
znakem druhoveé specifickym. V neposledni fad¢ jsme potvrdili, Ze zelena fasa Pyramimonas parkeae
je potomkem fasy piibuzné s puvodnim endosymbiontem euglenofyt. U této fasy jiz byl zndm
plastidovy genom a my jsme jej doplnili o genom mitochondridlni, ktery mé stejné jako vétSina
prasinofytnich fas pomémeé vysoky obsah geni. Pfesto zfejm¢ zadny z nich soucasna euglenofyta
neobsahuji a cely tento genovy pool byl pifi endosymbidze ztracen. Poslednim zkoumanym
organismem je heterototrofni (osmotrofni) euglenid Rhabdomonas costata, jehoz CasteCny jaderny
genom a témer Uplny transkriptom jsme porovnéavali s dostupnym genomem, transkriptomem a
mitochondrialnim proteomem E. gracilis. V jaderném genomu R. costata jsme nalezli nekonvenéni
introny typické pro Euglenida. V jeho transkriptomu je velmi nizky podil gent piibuznych gentim
fotosyntetizujicich organismu a zaroven chybi nckteré geny, které E. gracilis ziskala prostiednictvim

EGT, coz vyvraci hypotézu ¢asného ziskani plastidu u kmene Euglenozoa.

Jednotliva zjisténi nepochybné pfispéla k pochopeni evoluce tiidy Euglenida a do budoucnana

shromazdéna data jeste jiste poslouzi v dal§ich navazujicich studiich.



