Abstrakt

Vychodiska: Kolorektdalni karcinom (CRC) je nejcastéjsim zhoubnym nadorem v souctu u obou pohlavi
v CR. Prognostické faktory miizeme rozdélit na klinické (stadium v dobé diagndzy, histologicky typ
nadoru), genetické (RAS, BRAF), imunologické (Immunoscore) a biochemické (CEA, CA 19-9,
mikroRNA). MikroRNA (miRNA) reguluji expresi onkogent a nddorovych supresor. Regulacni funkce
miRNA je vyznamné ovliviiovana polymorfismy (single nucleotide polymorphisms, SNP) cilovych mist

vazicich miRNA (miRSNP).

Cile: Vyhodnotit v sou€asnosti pouzivané prognostické faktory pro CRC v kontextu cilené |écby a

posoudit roli novych faktor(, véetné miRNA.

Metody: Vlastni vysledky a soubor publikovanych praci je rozdélén do 4 okruh: klinické prace
zamérené na cilenou lé¢bu kolorektalniho karcinomu, pGvodni prace zamérené na roli miRNA

v patogenezi kolorektalniho karcinomu a zejména jako prognostického a prediktivniho markeru,
prace zamérené na funkéni polymorfismy genl opravujicich chyby DNA ve vztahu ke CRC a
prehledovy ¢lanek shrnujici biochemické faktory ovliviujici efekt cytostatik ze skupiny

fluoropyrimidin( v 1é¢bé CRC.

Vysledky: V pracich a publikacich jsme identifikovali miRNA z klastru miR-17/92, které predstavu;ji
neinvazivni biomarker pro predikci progndzy po IéCbé u pacientl s nddory rekta s vySSim rizikem
relapsu. U polymorfismu ve vazebném mistu miRSNPs rs8679 byla nalezena asociace s rizikem CRC a
preZivanim pacientl. Vybrané polymorfismy v genech opravujici DNA (REV3L, POLQ a NEIL3) byly

identifikovany jako prediktivni faktory pro preziti pacient(.

Zavér: Vyzkum miRNA jako biomarkeru pro vznik a priibéh CRC je slibnou cestou k rozsifeni a

zpresnéni uréovani progndzy pacient s CRC a k vybéru optimalni IéCebné strategie.
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