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Posudek habilita¢ni priace Dr. Davida Hokszy

Habilita¢ni prace Dr. Davida Hokszy je v&novana vyvoji novych bioinformatickych piistupl
a softwarovych néstrojii pro popis funkce biomolekul. Konkrétné jsou v praci popsédny metody a
programy pro: (i) predikci sekundarni struktury RNA molekul, (ii) detekci funkéné dulezitych dutin

v proteinovych molekuldch a (iii) detekci protein-proteinovych interakei.

Prace ma 38 stran uvodu a 7 stran referenci. Souéasti habilitaéni prace je i kompilace
reprinti 9 plvodnich ¢&lankG v recenzovanych védeckych ¢asopisech Nucleic Acids Research,
Bioinformatics, BMC Bioinformatics, atd. Naro¢né recenzni fizeni v té€chto ¢asopisech garantuje
vysokou védeckou kvalitu vystupti, originalitu popisovanych feSeni a spolehlivost predikei na
trovni nejlep8ich nastroji v dané doméné. Dr. Hoksza publikoval 42 védeckych &lankd, které byly

citovany 122, respektive 97 s vylou¢enim autocitaci (zdroj: Web of Science, dne 1.2.2020).

Uvod prace je sepsan srozumiteln& a poskytuje potiebny vhled do problematiky, které se
prace vénuje v ramci tfi studovanych témat. Text je vhodné doplnén plvodnimi obrazky a
schématy. Privital bych systemati¢t&j$i citovani zdroji, ze kterych autor pfi sepisovani uvodu
vychazel. Prehledny je i popis metod a softwarovych nastrojli. V ¢astech popisujicich softwarova
feSeni mi chybi odkazy na GloZisté nebo webové stranky, kde lze software nalézt (vyjimkou je

program INSPiRE u kterého je uvedena lokace kédu v databazi GitHub).
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Velmi ocefiuji, ze softwarova feSeni jsou dotazena do néstroji, které slouzi Siroké
uzivatelské komunité. Néstroje lze pouzivat jako samostatné programy, API a webové aplikace.
Mezi nejvyznamnéj$i vystupy prace povazuji uplatnéni softwaru PRANK k analyze dutin ve
svétové znalostni databiazi FunPDBe udrzované European Bioinformatics Institute (EBI). Kvalita
predikce nastroje PRANK byla systematicky porovnana se 17 bioinformatickymi ndstroji

publikovanymi v této doméné.

Zavérem konstatuji, Ze habilitaéni prace Dr. Davida Hokszy kvalitou i rozsahem

spliiuje kritéria pro udéleni akademické hodnosti docent a rad ji doporucuji k obhajobé.

Prof. Mgr. Jifi Damborsky, Dr. V Brné& dne 13. biezna 2020

Dotaz:
Program INSPIRE je vyvijen s pouzitim vSech struktur PDB. Nebylo by vhodné&jsi struktury
proteinti rozdélit na dvé sady, které by umoznily robustnéjsi validaci vyvinuté metody? Mohl by

kandidét blize specifikovat vysledky podporujici tvrzeni, ze INSPiRE piekonéva stavajici nastroje?

PFripominky:

V uvodu by mohly byt systemati¢téji uvedeny literarni zdroje.

Biochemické drahy (pathways) bych nenazyval akcemi (actions).

V obréazku 4 chybi literarni odkazy na struktury zobrazenych biomolekul.
Uvodni text by zptehlednily podnazvy.

V obrazku 1.2 je obtiZzné rozeznat ¢ernou a Sedou barvu.

. Iransfer of knowledge between different molecules”. Pienos znalosti mezi molekulemi?
V &astech k softwaru chybi odkaz na tlozisté nebo webovou stranku.

V &asti 3.1 jsou prazdné zavorky, ziejmé piipravené k uvedeni referenci (3x).
U obrézku 3.2 nenf uveden software pouzity k jeho pfiprave.

Privital bych, kdyby byl soudasti habilitaéni prace i Zivotopis kandidata.
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