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Diverzita a fylogeneze metopidnich ndlevnikfi patiicich do skupiny IAC

Prdce navazuje na iadu piedchozich publikaci konzultantky a zddrn6 rozv$( tento sm6r

vrizkumu. Student a trim jeho Skolitele nashromdZdili rozsdhlri materiSl zrinn'(1ch ddstf sv6ta a

habitat0, kteni byl vyuZit k zfskdni origindlnfch v'isledk0.

Vlastniprdce je napsdna na 70 strandch a literatura na da15fch 7 strandch. Je psdna velice

dtiv6, pfehledn6, srozumiteln6, bez vEtS[ch chyb a jen s mallim mnoZstvfm pieklepri. Z

formdlnlho hlediska za jedin6 nedostatky povaiuji absenci piilohy 1 (tabulka nekorigovanfch
p-distancisekvenciskupiny IAC) a nEktenich referenci, kte16 chybibud'v samotn6m textu
prdce (Foissner L997, Tucolesco 1962, Kim et al. 2011) nebo v seznamu pouZit6 literatury
(Kim et al. 2010, Silva-Neto et al. 2016, Rotterovd et al. 2017).

V Uvodni ddstijsou vristiZn6 formulovdny cfle prdce a definovdny d0vody, proE prdce vznikla.

V literdrnim piehledu je charakterizovdna morfologie, ekologie, taxonomie a dosavadni

zndma fylogeneze metopidnich ndlevnik0 skupiny lAC. Metodika se pomdrn6 podrobnE

vEnuje popisu aplikovanrich kultivadnich metod, metod pozorovdniZivrich a barvenrich

bun6k, ziskdvdnisekvencia samotnlTm fylogenetickrim analrizdm. V metodice m6 zaujala iSst
pojedndvacf o izolaci celkov6 DNA z jednotliv'ich bunEk. Autor tu zmifruje pouZitf "Gel/PCR

DNA Fragments Extraction Kit" od Qiagenu - opravdu byla k tomuto ridelu pouiita
zmiriovand souprava?

Pozitivnd hodnotfm 5irok6 spektrum metod uplatn6nlich studentem k vrizkumu ndlevnik0 v

pr0b6hu ie5eniprdce, a to od samotn6ho sb6ru materidlu, pies ndrodnou kultivaci bundk;
jejich barven[, morfologickou a morfometrickou dokumentaci aZ po samotn6 ziskdni

sekvendnich dat a jejich zpracovdn[. Za velice kvalitni povaZuji obrazovou dokumentaci

ndlevnik0. MnoZstviziskan,ich izoldt0 a jejich podrobnd morfologickd a molekuldrni
charakterizace jistd v budoucnu vy0stiv odpovidajic[ publikace. Nashrom6Zddna fakta o

jednotlivrich ndlezech jsou v diskusi zasazena do kontextu dosavadn(ch znalostf, kter6 tato
prdce vfraznou m6rou obohacuje. Velice se mi libil stiizlivli a kritick'i piistup k hodnocenI

vlastnfch vyisledkfl a tak6 jii publikovanrich dat, vzhledem k vysoce nepiehledn6 a chaotick6

situaci v soudasn6 taxonomii ndlevn[k[l.

Dotazy:

1. Jak,i marker nebo markery by dle va5eho ndzoru byly krom6 genu pro 18S rRNA pouZiteln6

pro rozliSenf fylogenetick'ich vztah0 metopidnich ndlevnfk0, vdetnE odli5eni druh0?

2. Ve vyisledcich u linie A zmifiujete, Ze se vdm "podaiilo ziskat sedm izol6t0, kter6 nejspi5

piedstavuji3-4 linie na (rovni druhu". Jak byste piibliin6 definoval procentudlnimfru

sekvendnich rozdfl0 mezi druhy u zkouman6 skupiny ndlevnfk0, tj. maximdln6 kolik procentni

shoda u 18S sekvenci by mohla je5t6 sv6ddit pro existenci stejn6ho druhu, s tim 2e by se tak6

piihl6dlo k morfologickyim dat0m?

3. Pldnujete v budoucfch publikacfch ustanoveni novlich rod0 pro dobie podpoien6 linie A aZ

C a bylo by moZn6 tyto linie definovat i na zdklad6 unikdtnfch morfologicklich znak0?



4. Co se tfkd typov6ho druhu Metopus es, ve va5em stromeiku se z publikovanfch dat pro

tento druh objevuje jenom jedna sekvence (KX776474), piidemi v databdzi Genbank je k
dispozici jeStd dal5ich 15 sekvencf. Shoduji se n6kter6 z va5ich izoldtu s ostatnimi sekvencemi
M. es a pokud jsou tato data k dispozici, jakd je morfologickd plasticita izoldt0 uvedendho
druhu s dostupnfmi sekvendnimi daty?

5. Jako parazitologa m6 zaujaly ndlezy ndlevnfk0 ve stievech jeiovek. NeuvaZovalijste v
budoucnu o sbEru vzork& z rtznych druh0 jeZovek nebo jinfch zdstupcO skupiny
Echinodermata?

Domnfv6m se, Ze posuzovand prdce nejen splfiuje, ale v mnoh6m i piesahuje poiadavky
kladen6 na diplomov6 prdce. Proto ji viele doporuf uji k obhajob6.
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