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2. V "Gene ontology" analyze biologickych proc_esu ЬуІо velke mnozstvf proteinu

identifikovano pro "Metabolic pathways". Jak si vysvetlujete, ze v teto analyze ЬуІу

identifikovany take proteiny souvisejici s "Biosynthesis of antibiotics" (obr. 14)?

З. Existuji і dalsf podobne studie aplikujici MS-pristup k analyze С. difficile а jake jsou 

jejich zavery v porovnani s Vasimi vysledky? 

Zaverem mohu konstatovat, ze predkladana rigor6zni ргасе Mgr. Houdkove splnuje 

pozadavky klad.ene па tento typ prace, а proto ji d о р о r u с u j і k obhajobe. 

V Hradci Kralove, dne 27. zari 2022 


