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K celé praci lepsi OK  horsi nevyhovuje
Obtiznost zadani X
Splnéni zadani X
Rozsah pI'éCG ... textovd i implementacni cdst, zohlednéni ndrocnosti X

Cilem préace bylo porovnat metody predikce vazebnych ze sekvence a P2Rank. Autor v praci
vybere nékolik metod strojového uceni, které zkombinuje s vybranymi zptsoby reprezentace
rezidui. Chybi mi prehled existujicich / publikovanych metod, které by bylo mozné vyuzit.

Slozitost prace vidim zejména v doménové specificité a vyuziti vypocetniho clustru, zejména
pokud si musel fesitel sém pripravit béhové prostredi.

Pti porovnéni s P2Rankem pak neni jasné, zda-li byl pouzity vystup P2Ranku po filtraci (bod
4 stranka 14). Pokud ano, bylo by zajimavé podobnou filtraci provést i na vystupech sekvencnich
metod.

Autor v praci dale tvrdi, cituji: "modely pouzivajici embeddingy se dokazali znac¢né priblizit
k vysledkum P2rank."Hodnota MCC/Recall je pritom 0.548/0.7 pro P2Rank a 0.394/0.275 pro
T5 embedding. Zde mi prijde, Ze mohla byt provedena hlubsi analyza a sirsi porovnani.

Textova cast prace lepsi  OK  horsi nevyhovuje
Formalni ﬁprava ... jazykovd uroven, typografickd uroven, citace X X
Struktura textu ... kontext, cile, analyza, ndvrh, vyhodnocent, troven detailu X
Analyza X
Vyvojova dokumentace X
Uzivatelskd dokumentace X

Textova, i implementacni, ¢ast prace obsahuje gramatické chyby v podobé chybéjicich, ¢i
prohozenych znaki. Preklepy jsou zajimavé zejména v kodu, kde by je mélo rozumné IDE dnesni
doby samo detekovat.

Vyvojova dokumentace se soustiedi na popis skripti. Uzivatelska je pak pokryta README
soubory v GitHub repositari. Vzhledem k povaze prace to povazuji za dostatecné.

Celkové tedy prace obsahuje vSechny potfebné ¢asti v piijatelném rozsahu. Citelnost misty
kazi opakovani sdéleni, naptiklad strana 8 kolem zacatku sekce 1.2 strana 8. Nicméné, pokud
praci necteme prilis pozorné, tak je to naopak napomocné




Implementac¢ni cast prace lepi OK  horsi nevyhovuje

Kvalita navrhu ... architektura, struktury a algoritmy, pouzité technologie X
Kvalita Zpracovéni ... jmenné konvence, formdtovdni, komentdre, testovani X
Stabilita implementace X X

Chybi popis instalace a pozadavk na béhové prostiedi, naptiklad pouzitelnd verze Pythonu.
Postup spusténi je pak nutné vycist z repozitare, pripadné README souboru.

V souboru requirements.txt chybi knihovna bio. Bez jeji instalace neni mozné spustit nékteré
skripty.

Spusténi prikazu

python checkData.py \
trainData/bindings_labeled \
trainData/fasta-raw \
trainData/residues \
datasets

Vyprodukuje velké mnozstvi chybovych logi. Neb skript samotny dobéhne, neni jasné, jestli se
jedna o chyby, které je tteba tesit. Uzivatel také neni informovan o tom, jak by mohl chyby Tesit.
Python skripty mohou vyuzivat knihovny, nebo modulu pro zpracovani argumenti z prikazové
radky. Nékteré skripty toto zpracovani provadi ruéné a neposkytuji zadnou napovédu ke svému
spusténi.
Obecné je pomérné znacny rozdil mezi skripty ve slozkach pbsPrediction a trainData. Kod je
nekonzistentné formatovan. Je tak mozné najit tieba:

path=" "
chain = name[-1]
chain =1line[0]

A to v jednom souboru. Kéd by vypadal lépe, pokud by byl pouziti linter/prettier. Repozitaf
projektu obsahuje prazdné soubory, naptiklad "./pbsPrediction/zk.py".

Pfinejmensim prekvapivé je vyuziti CSV formétu ve slozce . /pbsPrediction/finalResults. Autor
vyuziva kombinace prazdnych radki a fadku s jednou hodnotou pro oddéleni skupin hodnot.
Tento pristup mi prijde prinejmensim nevhodnou praxi.

Vyse uvedené jsou jen nékteré priklady neobvyklosti ¢i nedotazenosti v softwarové casti prace.
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