Abstrakt

Metylace DNA fizena malymi RNA (RdDM) je dilezita draha, jez prostfednictvim navozeni metylace
DNA reguluje genovou expresi a podili se na obrané proti invazivnim DNA elementim (zejména
transposontim). Klicovou roli v RdADM draze hraji proteiny Argonaut (AGO) s malymi RNA (sRNA),
které jsou k cilové DNA sekvencné komplementarni. S proteiny Argonaut jsou schopné interagovat
domény zvané AGO-hooky. U rostlin se v RADM draze uplatiiuji dva proteiny s AGO-hook
doménami: NRPE1 a SPT5L. Na feSitelském pracovisti bylo neddvno objeveno, ze soucasti komplexu
Pol V (stejné jako zminéné dva proteiny) je jesté treti protein SPT6L. Role SPT6L role dosud nebyla

popséna, ale predpokladdme, Ze rovnéz hraje roli v RADM dréze.

Tato prace se zabyva studiem vsech tii AGO-hook domén ptitomnych v Pol V komplexu a jejich roli
v RADM draze u rostliny Arabidopsis thaliana, od ptipravy mutantl postradajicich rizné kombinace
uvedenych AGO-hook domén po studium jejich role a zastupitelnosti pii metylaci DNA v rtiznych

lokusech.
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