Abstrakt

Viry svym puisobenim zasahly vyvoj vSech organizmi. Maji jednoduchou vnitini organizaci
a obsahuji mensi mnozstvi, vétsinou dobfe popsanych RNA. V ptipadé (+)ssRNA vird slouzi
genomova RNA rovnéz jako mRNA. Diky tomu se viry jevi jako idealni modelovy systém
pro ziskani informaci o novych RNA modifikacich a zaroven k pochopeni funkce modifikaci

Jiz popsanych.

V této praci byl jako modelovy systém pouzit zédstupce retrovirti, virus lidské imunitni
nedostatecnosti typ 1 (HIV-1). V dalsi studii byli testovani Ctyii zastupci pikornavirii
pro popis methylaéniho spektra. Pro ziskani informace o RNA methylacich byla pouzita
kombinace dvou technik, kapalinové chromatografie shmotnostni detekeci (LC-MS)
a sekvenacnich technik. Vysledky LC-MS analyzy odhalily velké mnozstvi
1-methyladenosinu (m'A) v RNA izolované z HIV-1. Mapovaci technika vytvofena pro m'A
pak potvrdila pfitomnost methylace pouze v ptibalenych tRNA. Tento vysledek nasledné vedl
k ptepocitani RNA slozeni virové partikule HIV-1.

V piipadé pikornavirti odhalila LC-MS m'A pouze u dvou hmyzich virt (virus pytlickovitého
plodu, SBV a virus deformovanych kiidel, DWYV). Stejné tak byla potvrzena i pfitomnost
5-methylcytidinu  (m°C). Naésledné sekvena¢ni techniky (m'A mapovani a bisulfitové
sekvenovani) potvrdily ptitomnost m'A a m°C pouze v tRNA. Tento objev ukazuje, Ze si i dalsi
viry, nejen HIV, pfibaluji hostitelskou tRNA. Navic, tRNA neni balena nadhodné, ale typy
tRNA balené lidskym HIV-1 virem a v¢elimi pikornaviry jsou velmi podobné, coz by mohlo
znamenat, ze viry partikularni tRNA vyuzivaji pii infekci.
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