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Nazev prace:
CRISPR/Cas genome editing in human disease models and the translation into
therapies

X Prace je literarni reser$i ve smyslu zvefejnénych pozadavki (pravidel).
[ ] Prace obsahuje navic i vlastni vysledky.

Cile prace (pfedmét reserse, pracovni hypotéza...)

Cilem prace bylo souhrnné popsat moznosti genomové editace vyuzivajici systém
CRISPR/Cas9 se zaméienim na tvorbu mysich modelu, které by mohly byt vyuZity
pro studium a nalezeni terapie vzacnych lidskych onemocnéni.

Struktura (Clenéni) prace:

Prace je logicky roz¢lenéna do jednotlivych kapitol, které piehledné pokryvaji
problematiku prace. Kromé obligatnich kapitol Uvodu a zavéru obsahuje prace tyto
specialni kapitoly:

Kapitola Vzacna onemocnéni objasriuje dlivody vytvareni mySich modelt pro tato
onemocnéni.

Kapitola Mys$i modely struéné objasriuje vyhody a Uskali vyuZiti mySich modell pro
studium lidskych onemocnéni.

Kapitola CRISPR/Cas9 se zabyva popisem jednotlivych komponent systemu a
principem jeho funkce.

Kapitola Genomové editace je nejobsahlejSi a popisuje jednotlivé metody, jejich
vyvoj, problémy a modifikace (¢lenéni do podkapitol Gene knock-out, Gene knock-
in, Base editing, Prime editing).

Jsou pouzité literarni zdroje dostateéné a jsou v praci spravné citovany?

Pouzil(a) autor(ka) v redersi relevantni Gdaje z literarnich zdroji?

Autorka pouZzila v redersi relevantni udaje z vice nez 100 literarnich zdrojl, které se
zabyvaji bud samotnym vyvojem metod genové editace &i jejich vyuzitim. Zdroje
jsou v praci jednotné a spravneé citovany, hvézdickou jsou v seznamu literatury
oznaceny zdroje sekundarni.

Pokud prace obsahuje (nadstandardné) i vlastni vysledky, jsou tyto vysledky
adekvatnim zplsobem ziskany, zhodnoceny a diskutovany?
Prace neobsahuje viastni vysledky.

Formalni Groven prace (obrazova dokumentace, grafika, text, jazykova uroven):
Formalni tGroven prace je vysoka, prace je napsana v anglickém jazyce na velmi
dobré Urovni, je logicky ¢lenéna, nepostrada ani seznam zkratek s jejich vysvetlenim
a obsahuje 9 obrazk(, z nichz vétSina nebyla autorkou pouze pfevzata, ale byla také
modifikovana.

Vzhledem k vysokému poctu popisovanych metod by prace mohla obsahovat vice
obrazk(, které by vystizné shrnuly princip kazdé popisované metody.
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Spinéni cilt prace a celkové hodnoceni:

Cile bakalarské prace byly splnény, autorka zpracovala formou literarni rederse
velmi obsahlou tematiku genomové editace pomoci systému CRISPR/Cas9, ktery je
mimo jiné vyuzivan i pro tvorbu mysich modelli vzacnych lidskych onemocnéni.
Prace je primarné zaméfena na popis jednotlivych metod genomové editace a
poukazuje i na jejich vyhody &i nevyhody ve srovnani s jinymi metodami. V praci
jsou uvedeny také reprezentativni priklady uziti jednotlivych metod se zamé&fenim na
mysi modely vzacnych onemocnéni u lidi. Celkové je na velmi dobré trovni shrnuto
velké mnozstvi moznosti, jak Ize CRISPR/Cas9 systém vyuZit pfi studiu lidskych
onemocnéni na specificky vytvofenych mysich modelech.

Otazky a pfipominky oponenta:

1. Soucasné vyuzivany CRISPR/Cas9 systém pochazi dominantné z baktérie
Streptococcus pyogenes. Jak u n&j vypada CRISPR-Cas lokus, a jak funguje
pfi imunitni odpovédi?

2. Jakym zplsobem se mohou pfi tvorbé transgennich mysich model(l vnaset
jednotlivé funkéni komponenty CRISPR/Cas9 systému a v jaké fazi vyvoje?

3. Ve sveé praci se zabyvate editaci genomu pomoci CRISPR/Cas9 systému na
urovni DNA. Nedavno byla popsana i metoda, ktera umoznuje cilit i na RNA.
Popiste, co umoznilo editaci RNA a vyhody editace RNA oproti DNA editaci.

Navrh hodnoceni skolitele nebo oponenta (bude zverejnén)
X vyborng [ ] velmidobfe [ |dobfe [ ] nevyhovel( )
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