Abstrakt

Druh Saccharomyces cerevisiae je vhodnym modelem pro studium mnoha biologickych procest,
vcetné adaptace na stresové podminky. V poslednich 40 letech byla u S. cerevisiae popsana interak-
ce mnoha signalnich drah pfi odpovédi na akutni stres vyvolany vysokou teplotou, osmotickym
stresem nebo vysokou koncentraci kovli. Méné dostupnych informaci je o vlivu subletalnich davek
stresoru. Vyhodou kmene s deleci WHI3, ktery jsem v této praci pouzila, je schopnost reagovat na
zménu ve slozeni média nejen snizenim rychlosti ristu, ale i zménou morfologie kolonie. Protein
Whi3 nejen stimuluje produkci flokulinu Flol1, ale i aktivitu obecnych transkripénich faktort
Msn2 a Msn4.

Cilem prace bylo zjistit, zda jsou zmény exprese gent kodujicich stresové proteiny vyvolané
subletalnimi ddvkami inhibitoru zavislé na genotypu WHI3, YAP6 a MPTS5. Transkripcni faktor
Yap6 i RNA vazebny protein Mpt5 jsou zapojeny do odpovédi na stres a maji negativni vliv na
expresi FLOII. Jejich hladina je zavisla na Whi3. K navozeni stresu jsem vyuzivala nizké
koncentrace NaCl a CdSOs, kterymi jsem pilisobila po dobu 4 a 6 dnl na kolonie, které se lisily
genotypem v genech WHI3, YAP6 a MPT5.

Z nasSich experimentil vyplyva, ze i pfi mirném stresu dochazi k aktivaci stresové odpovedi a ke
zmén¢ morfologie kolonii. Zatimco u vSech péti stresovych genti, které jsem v této praci
analyzovala, je exprese stimulovana proteinem Whi3 v nepfitomnosti stresoru, vliv proteint Whi3,
Yap6 a Mpt5 se lisi v zavislosti na slozeni média. U kolonii s deleci WHI3 a YAP6 se na rozdil od
ostatnich genotypt zvySuje exprese FLOII a TSAI v piitomnosti 0,5 uM Cd?*. Zména aktivity

Yap6 vlivem kademnatych iontit dosud nebyla popséna.
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