Abstrakt

Paradigma vztahu mezi strukturou a funkci proteind proslo v poslednich tficeti letech

revoluci s objevem vnitfné neusporadanych proteina (IDP) a regiont (IDR). Tyto proteiny se
ukazaly byt klicovymi pro fadu bunécnych procesu, véetné signalizace, interakci mezi proteiny
a bunécné regulace.
Ackoliv vyznam IDP/IDR pro funkci Zivych organismi je nesporny, jejich strukturni analyza
predstavuje vyznamnou vyzvu. | pfes pokroky v NMR spektroskopii a v algoritmech hlubokého
uceni pro predikci struktur protein(l z(stavaji IDP/IDR stale relativné nezndmou oblasti, se
zna¢nymi mezerami ve znalostech o jejich chovani a funkci v Zivych systémech.

Vnitfné neusporadané proteiny (IDP) se vyskytuji ve vsech Zivych organismech, ale
jejich hojnost ukazuje na korelaci mezi sloZitosti organism( a stupném neusporadanosti
protein(. Prokaryotické organismy vykazuji mnohem nizsi vyskyt IDPs neZ eukaryotické.
Zvlasté vyznamny stupen neusporadanosti je pozorovan u jednobunécnych parazitickych
protist(, coZ naznacuje, Ze IDP maji zasadni vyznam v patogenezi a pribéhu nemoci jako je
malarie a toxoplazmoéza.

U lidi jsou dysfunkce IDP spojeny s mnoha onemocnénimi, vcetné
neurodegenerativnich chorob, jako je Parkinsonova a Alzheimerova nemoc, jako rlizné typy
rakoviny. Porozuméni témto proteinlim by mohlo vyznamné ovlivnit vyvoj |é¢ebnych strategii
pro tyto nemoci.

Tato prace zdUraziiuje nutnost vyvoje specializovanych programi pro predikci
neusporadnych proteinll, aby bylo moZné plné porozumét jejich vyznamu a funkci v

organismech.
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