ABSTRAKT

V modelovém systému C. elegans bylo zjistovano zda ortolog Medidtorové podjednotky
MED28 je soucasti genomu hlistic a zda je jeho dudlni lokalizace a funkce zachovana také u
téchto organismu s cilem dale charakterizovat jeho regulacni potencial. Prace prokazala, ze
protein puvodné oznaceny v Dbioinformatickych databazich jako ortolog MED2S8, v
nomenklatufe C. elegans MDT-28, je ve skuteCnosti jediny ortolog sav¢iho proteinu
perilipinu. Dale bylo zjiSténo, Ze skute¢ny ortolog MED28 u hlistic je identicky s diive
necharakterizovanym hypotetickym proteinem F28F8.5, ktery byl na zakladé této prace
pieklasifikovan jako skutecny MDT-28. Bylo prokazano, ze F28F8.5 (MDT-28) je nezbytny
pro ¢etné vyvojové a rastové procesy a ma, podobné jako savéi MED28, dudlni jadernou a
cytoplasmatickou lokalizaci. MDT-28 byl pomoci bioinformatickych nastrojii identifikovan
jako cil pro acetylaci lysinil, coz bylo prokazano i experimentalné. Valproova kyselina, ktera
je znamym inhibitorem deacetyldz histont, zvySovala Groven acetylace MDT-28 a sniZzovala
jadernou lokalizaci MDT-28, coz ukazuje, ze jadernd lokalizace MDT-28 je regulovatelna.
Ziskan¢ vysledky naznacuji, Ze ortology MED28 maji evolucné zachovaly potencial
integrovat regulacni signaly z cytoplasmatickych strukturnich proteinii s regulaci genové
exprese na urovni Mediatorového komplexu, a navrhuji nové role regulované acetylace lysinti

na urovni Mediatoru.



