ABSTRAKT

Bakterialni transkripce je zakladni proces v buiice, nezbytny pro pfeménu genetického
kodu na funkéni produkty. Tento proces je regulovan mnoha transkripénimi faktory a malymi
RNA, které jsou nezbytné pro pfizplisobeni se zménam prostiedi, reakci na stres a preziti bunék.
Proces transkripce je zprostfedkovan kliCovym enzymem RNA polymerdzou (RNAP).
Primérnim cilem této prace bylo identifikovat a charakterizovat nové transkripcni faktory a
malé RNA, které interaguji s RNAP. Zam¢iil jsem se zejména na mykobakteridlni regulatory
transkripce, hlavné 1) regulacni RNA, jako je Msl a jeji homology (Publikace I a II); ii)
transkripéni faktory CarD, RbpA a CrsL (Manuskript II); MoaB2 (Manuskript I); a HelD
(Manuskript III). Na§ vyzkum byl zaméfen i na dalsi bakteridlni druhy, u kterych jsme
provedli RIP-seq, jednalo se o Bacillus subtilis, Corynebacterium glutamicum a Streptomyces

coelicolor.

Pomoci in silico metod bylo ptedpovézeno, Ze RNA podobné Ms1 jsou pfitomné u vice
nez 800 druht aktinobakterii. Experimentdlné¢ jsme potvrdili pfitomnost Msl RNA v
Streptomyces coelicolor (scr3559 sRNA) (Publikace I). Pomoci RIP-seq jsme identifikovali
n¢kolik druhové specifickych RNA interagujicich s bakteridlnim transkripénim aparatem,
véetné MTS2823, sigd, sigB, recO, rny, sct0792 a CoRP RNA (Publikace II). Také jsme
ukdzali, 7 MoaB2 se vaze na c* v M. smegmatis (Manuskript I). Dale jsme ukazali, Ze
mykobakteridlni HelD se vdZe na geny, které jsou hodné transkribovany. HelD ma globalni

ucinek na genovou expresi (Manuskript I1I).
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smegmatis (CrsL). Ukézali jsme, Ze CrsL interaguje s CarD a RNAP. Provedli jsme ChIP-seq
a nasli geny, na které se CrsL vazZe. Porovnali jsme tato data s vysledky RNA-seq pfi sniZzeném
mnozstvi CrsL. Zjistili jsme, ze CrsL reguluje expresi mnoha genti a pravdépodobné plisobi
jako transkrip¢ni aktivator (Manuskript II). Ukazali jsme, Ze exprese Msl je spojena nejen s

hladinou RNAP, ale také s mnozstvim CarD a RbpA (Manuskript II).

Souhrnné tato prace poskytuje nové poznatky o bakteridlnim transkripnim aparatu a

roz$ifuje nase znalosti o regulacnich sitich v bakteridlni transkripci.
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