Abstrakt

Travici trakt hmyzu je pfirozené osidlen velkym mnoZstvim mikroorganism0 véetné hub. V rozporu
s plvodnimi pfedpoklady se kvantitativni zastoupeni druhd hub ve stfevech a listech, kterymi se tento
hmyz Zivi, znacné lisi. Mezi druhy obyvajici obé tyto niky se najdou taci, jejichZ zastoupeni je vyrazné
vys$si pravé ve stfevech. Zde Zijici mikroorganismy se vSak musi umét vyporadat s fadou pro né
inhibujicich Iatek, které jsou pfijimany s rostlinnou stravou. Tyto fytochemikalie mohou metabolismus
mikroorganismu vyznamné ovliviiovat. U znacné ¢asti fytochemikalii byla zaroven prokazana schopnost
pUsobit jako epigenetické modifikatory eukaryotickych bunék. K zodpovézeni otazky, zda spolu mohou
tato fakta souviset a zda maji zmény v metabolismu hub zaklad ve zméndach na epigenetické Urovni,
byla zvolena metodika transkriptomické analyzy a hned nékolika analyz sledujicich metabolické zmény.
Jako modelovy organismus daného systému se tato diplomova prace zaméruje na druh Aureobasidium
pullulans, u kterého jsou sledovany zmény po vystaveni fytochemikaliim (kvercetinu, tannivinu a
kyseliné gallové). Jedna se o druh, jehoZ procentudlni zastoupeni ve stfevech hmyzu bylo vyrazné vyssi
v porovnani s jeho zastoupenim na povrchu listl a zarover o druh s biotechnologickym vyznamem.
Podle vysledk(l sledovani metabolické aktivity nedochazi k navyseni produkované biomasy u A.
pullulans po ptidani fytochemikalii, jak bylo plvodné predpoklddano. Z vysledkd je vSak vidét, Ze
ackoliv vliv na zménu diferencidlni genové exprese je velmi vyrazny, zmény v rychlosti rlistu jsou spise
zanedbatelné. Analyza transkriptomu A. pullulans odhalila fadu gend, jejichz exprese se lisila v zavislosti
na pridani pouzitych fytochemikalii. Jednalo se nejen o geny zodpovédné za epigenetické zmény
(methyltransferazy, acetylazy, deacetylazy), ale i geny souvisejici s produkci lytickych enzym? (celulazy,
lipazy, xylanazy, amylazy). Zaroven zde dochazelo k vyrazné up-regulaci gend, které Ize spojit s odpovédi
na enviromentalni stres. Studium epigenetiky u hub predstavuje oblast s obrovskym potencidlem,
nebot mezi houbami muiZeme nalézt znacnou Cast patogend ¢i biotechnologicky vyznamnych

producentd.
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