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Text posudku:

Analyza cytometrickych dat je dolezitym néstrojov pre stidium biologickych systémov a v tejto
doméne bolo publikovanych mnoho komplexnych algoritmov, ako hierarchicky clustering s Maha-
lanobisovou vzdialenostou. Této praca sa snazi priblizif moderné metédy analyzy cytometrickych
dat uzivatelom bez programatorskych skisenosti. Existuje mnoho nistrojov na vizualiziciu cyto-
metrickych dét, ale netrividlna ¢ast z nich je closed-source, vyzaduji mieru znalosti programovacich
jazykov, alebo nedisponuje beznymi interaktivnymi prvkami. Praktickd ¢ast tejto prace sa zame-
riava prave na tieto problémy s cielom zjednodusitf doménovym expertom analyzu cytometrickych
déat. Hlavny prinos prace je vizualizatny ndstroj Ash, ktory umoznuje interaktivnu analyzu dat z
hierarchického clusteringu.

V prvej kapitole studentka vysvetluje prietokovii cytometriu, histériu analyzy cytometrickych
dat, clustering a sposoby vizualizacie.

Hlavna ¢ast prace sa venuje ndvrhu a implementdcii Ash. Druhd kapitola zaéina rozborom
sivisiacej prace a snazi sa vymedzit Ash od existujicich vizualiza¢nych néstrojov. Asi najvacsi
rozdiel je, ze Ash neprijima ako vstup FCS stbor, ale dendrogram, ¢o aplikdciu nelimituje len
na clustering pritomny v danom vizualizaénom néstroji. Dalej sa studentka venuje dékladnej
analyze vybranych softwarovych technolégii a diskutuje ich vyhody a nevyhody. V zavere kapitoly
studentka popisuje implementdciu a uzivatelské rozhranie Ash. Zaujimavy je algoritmus na ‘spli-
tovanie’ dendrogramu, inspirovany iDendro a ShinySOM, ktory ku zndmym sposobom vizualizacie
(ako heatmap, scatterplot, ...) priddva novy interaktivny prvok.

Posledn4 kapitola aplikuje Ash na redlnom datasete. Studentka pomocou splitovania dentro-
gramu prepojeného s UMAP postupne identifikuje chybu v manudlnom gatingu.

Hlavnym prinosom préce je software, ktory spaja najpouzivanejsie vizualizatné néstroje spolocne
s navrhnutymi interaktivnymi prvkami. Studentka dbé na jednoduchost nasadenia a ako priklad
poskytuje hostovani verziu Ash dostupni cez webovy prehliadac. Aplikovanim splitovania den-

drogramu na reanych ddtach studentka demonstruje uzitoénost Ash ako ndstroja pre interaktivnu



analyzu cytometrickych dat.

V préci sa objavuje niekolko faktickych chyb alebo tvrdeni, ktorych vyznam je fazké odhadntt.
Napr. na strane 12 pri prirovnavani Mahalanobisovej vzdialenosti ‘variance of each equal zero’
(asi to malo byt myslené variance is unit alebo mean is zero). Za dalsf nedostatok povazujem
nedostatocné vymedzenie sa voci existujicim nastrojom v kapitole 2.1. Sice tomu Studentka venuje
jeden paragraf, myslim si, Ze pre neznalého &itatela by bolo uzitoéné dokladnejsie vysvetlenie.
Rusivym prvkom si gramatické chyby, nedostatoéna formélna tprava (strana 45) alebo ob¢asna
nejednoznacnost v texte (poznamky pod &arou na strane 29 a 30), ktoré by sa dali odstrénit

dokladnejsou korektirou textu.
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