Abstrakt

Repetitivni sekvence DNA predstavuji vyznamnou c¢ast genomO mnoha
eukaryotickych organism0. U obojZivelnikl, ktefi se vyznacuji velkymi genomy, byvaji
repetitivni sekvence zastoupeny ve velkém mnozstvi. Obojzivelnici mohou ve svém
genomu obsahovat rlizné druhy repetitivnich sekvenci, jako napfiklad tandemové
repetice ve formeé satelitni DNA, ribozomalni DNA, histonu H3, mikrosatelitni DNA ¢&i
transponovatelnych elementl jako jsou DNA transpozony a retrotranspozony, které
mohou byt u rdznych druh( rozdilné v zastoupeni, poc¢tu a variabilité téchto sekvenci.
Studium repetitivnich sekvenci je duleZité pro pochopeni evoluce a evoluénich procesu,
které obojzZivelniky provazeji. Repetitivni sekvence hraji dlleZitou roli vmnoha
genetickych a epigenetickych procesech, jako je strukturovani chromozomd, regulace
genové exprese a genomova stabilita. Repetitivni sekvence jsou zdrojem genetické

variability, ktera je dlleZita pro evolucni procesy.
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