Posudek Skolitele bakalaiské prace "Vizualizace funkci podobnych proteini"

Studentka Magda Turinska se pfi praci na své bakalarské praci zaméfila na narocné
téma zahrnujici vizualizaci funkci podobnych proteind. Jiz od pocatku se ukazala jako
mimoradné motivovana a systematicka ve svém pfristupu k reSeni problému, ktery si sama
zvolila, nicméné je tfeba vyzdvihnout i odbornou pomoc ostatnich ¢lend mé skupiny,
jmenovité Katefinu BaldZovou-Faltejskovou, ktera ji pfi orientaci vtématu a praktickych
radach byla neocenitelnym praktickym vedenim. Téma prace se pohybuje na pomezi
molekuldrni biologie a bioinformatiky, coz vyZzaduje znalosti nejen v oblasti teoretické biologie,
ale i dovednosti v programovani a algoritmickém mysleni. V téchto oblastech se studentka
béhem zpracovani své prace se dokazala orientovat ve vhodnych technologiich a nastrojich,
jako jsou BLAST, FoldSeek a Gene Ontology.

Pozitivné hodnotim odvahu studentky jit vlastni cestou, zejména ve snaze
implementovat vlastni nastroj GOLizard, ktery poskytuje vizualizaci funknich anotaci
podobnych proteinli na zakladé hierarchického systému Gene Ontology. Tento ndstroj ma
potencial najit uplatnéni v mnoha oblastech biologického vyzkumu, a to predevsim diky
moznosti jeho aplikace na dosud neanotované proteiny. Vysledky, které tento program
poskytuje, jsou prinosné nejen pro odborniky, ale mohou najit uplatnéni i pfi vyuce ¢i dalsi
analyze biologickych dat.

Studentka si osvojila principy prace s biologickymi databazemi a implementaci
algoritma pro porovndvani proteinl. Rovnéz prokdzala dovednost pfi vytvareni vizualizacnich
nastrojd, které vyznamné pfispivaji k lepsSimu porozuméni biologickych funkci. Jeji schopnost
propojovat teoretické znalosti s praktickymi aspekty bioinformatiky, jako je implementace
softwarovych ndastrojl, ukazuje na schopnost aplikovat védecké metody v praxi.

Béhem prace studentka neustdle projevovala schopnost samostatného mysleni a
hledani inovativnich feseni. Tento pfistup je v oblasti védy velkou vyhodou, nebot podnécuje
ke kreativnimu pfistupu k problém0m. Nicméné, v nékolika pripadech, predevsim pfi testovani
a optimalizaci programu, jsem studentku upozornioval, Ze je tfeba vénovat vétsi pozornost
detailnimu testovani, zejména co se tyCe vykonu a presnosti nastroje pfi praci s vétSimi
datovymi soubory a presnou formulaci problému. Zde by bylo uZiteCné vénovat vétsi
pozornost detailim, aby byl ndstroj robustnéjsi a srozumitelné;jsi z hlediska uZivatelského.

Formalni stranka prace je na velmi dobré drovni. Text je jasné strukturovan,
argumentace je srozumitelna a odborné pojmy jsou vysvétleny spravné. Na nékolika mistech
by bylo vhodné kapitoly vice rozvést, zejména v ¢asti zamérené na interpretaci vysledk(, aby
byla prace komplexnéjsi. V nékterych pripadech se studentka nevyhnula urcité
komplikovanosti v komunikaci sdéleni a neformalnim vyrazim, na druhou stranu by nékteré
pasaze zasluhovaly detailnéjsi rozpracovani. Pfesto je prace celkové dobre zpracovana jak po
obsahové, tak po formalni strance.

Zavérem lze fici, Ze studentka béhem zpracovani své bakalarské prace prokazala nejen
své odborné schopnosti, ale i schopnost samostatné se orientovat v narocné oblasti
bioinformatiky. Navic ukazala odhodlani a chut pfijmout vyzvy, které toto téma prineslo. Praci
uhrnem povazuji za zdafilou, studentku doporucuji k obhajobé a navrhuji hodnoceni velmi
dobre.
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