Abstrakt

Fenotyp rostliny je ovlivnén genetickou i epigenetickou informaci, protoze epigenetické znacky
jsou schopné regulovat expresi genli. Mnoho genti je béhem Zivota rostliny uml¢ovano, protoze
se uplatiiuji naptiklad pouze v urcité ¢asti vyvoje rostliny ¢i v reakci na stres. Transponovatelné
elementy a jiné repetitivni sekvence jsou také uml¢ovany, jelikoz by mohly ohrozovat stabilitu
genomu. Jednou z epigenetickych znacek je metylace DNA, navazéni metylové skupiny
z donoru na C5 pozici cytosinu v DNA. Metylace DNA je zajiStovdna metyltransferazami a ma
zpravidla represivni vliv na expresi gent diky proteinlim rozeznavajicim metylaci. Kromé
metylace DNA ma na expresi gent vliv i celkovy stav chromatinu, ktery se mtize vyskytovat
jak v rozvolnéném stavu (euchromatin), tak v kondenzovaném stavu (heterochromatin). Geny
nachazejici se v heterochromatinu jsou neaktivni (uml¢ené), protoze heterochromatin je zna¢né
kompaktni a neni ptistupny pro proteiny podilejici se na expresi genli. Kondenzace chromatinu
je Casto pfimo spojena s metylaci DNA. Zaroven je ale kondenzace chromatinu spojena i
s represivnimi histonovymi modifikacemi a represivnimi histonovymi variantami, se kterymi
je Casto svazana i metylace DNA. Cilem této préace je shrnout a propojit znamé vzajemné vztahy
mezi metylaci DNA, histonovymi modifikacemi, histonovymi variantami a stavem chromatinu,
které se spole¢né podileji na regulaci exprese gent.
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