Posudek oponenta bakalarské prace
Jméno a pfijmeni uchazece/ky : Simona Burgelova

Nazev prace: Vliv metylace DNA na stav chromatinu u rostlin

A. Bodové hodnoceni jednotlivych aspektii prace (oznacte X pravé jednu z moznosti)

1. Rozsah BP a jeji ¢lenéni

A - ptiméfené, odpovidaji charakteru BP a vyznamu jednotlivych ¢asti

x B -nevyrovnané, ¢lenéni neni logické n. rozsah jednotlivych ¢asti nekoresponduje s jejich vyznamem

C - uspokojivé, rozsah nékterych ¢asti nedostacuje

N - nedostate¢né

2. Odborna spravnost

N

x B -velmi dobrd, s ojedin€lymi drobnymi zavadami (nejasnost vykladu, chyby ve vzorcich nebo chemickych

nazvech, nedokonaly popis metod nebo vysledkil)

C - uspokojiva, s ¢etnéjsimi drobnymi zavadami

N - nevyhovujici, s hrubymi chybami

3. Uvedeni pouzitych literarnich a j. zdroja

A - bez ptipominek, v§echny pievzaté udaje s citaci zdroje, celkovy pocet citaci odpovida charakteru prace

B - uspokojivé, s obasnymi neobratnostmi zejm. v umisténi odkazii, nebo s celkové niz§im poctem citaci

C - s vaznéjSimi zavadami, napt. pfevazuji "nestandardni" odkazy na ucebnice, prednasky, webové stranky,
nebo se ojedinéle vyskytuje opominuti odkazu na zdroj pievzatych dat

N - nevyhovujici, velmi malo citaci, ev. rysy plagiatu (¢asté opomijeni odkazu na zdroj pievzatych dat,
popf. opsani velkych casti textu)

4. Jazyk prace

Mev

B - velmi dobry, ojedinglé stylistické neobratnosti, gramatické n. pravopisné chyby

C - upokojivy, ¢etné€jsi slohové neobratnosti, gramatické n. pravopisné chyby, ojedinéle se vyskytuji
obtizné srozumitelné n. nejednoznacné formulace

N - nevyhovujici, s ¢etnymi hrubymi chybami

5. Formalni a graficka uroven prace

A - vyborna, bez pieklepti a chyb ve formatovani

B - velmi dobra, ojedinélé chyby formatu citaci, pieklepy, chybé&jici zkratky apod.

C - uspokojiva, s ojedinélymi vétsimi (napf. vynechani stranky) nebo ¢etné€j$imi drobnymi chybami

N - nevyhovujici, s ¢etnymi hrubymi chybami




Slovni komentar k bodum 1. az 5.:

Rozsah BP a jeji ¢lenéni

Bakalatska prace si dle abstraktu klade za cil shrnout a propojit vztah metylace DNA, histonovych
variant a histonovych modifikaci a jejich vliv na stav chromatinu, coz je trochu obecnéjsi pojeti nez
je uvedeno v nazvu prace. Prace obsahuje vSechny formalni ¢asti jako je abstrakt, klicova slova,
uvod, hlavni Cast, zavér a seznam pouzité literatury.

Obséahnout takovou §ifi témat v bakalatské praci je velmi ambiciozni a autorka méla s vyporadanim
se s mnozstvim informaci urCit¢ potize v organizaci textu. V praci neni plné¢ dodrzovana
systemati¢nost, logickd navaznost kapitol a celkové smétovani prace od obecnych Casti textu
k detailnéjsim. Autorka tak v hlavni ¢asti prace velmi brzy zabiha do molekuldrnich detailit drahy
RdDM nebo do vy¢tu ¢lent proteinovych rodin a jejich charakteristickych domén. Autorka také
Casto propojuje jednotliva témata jesté pred tim, nezZ jsou v praci popsany samostatné, napiiklad
Casto se objevujici interakce proteinti s konkrétnimi histonovymi variantami nebo histonovymi
modifikacemi jest¢ pred sekcemi kapitoly které konkrétni varianty nebo modifikace histont
predstavuji a popisuji.

Praci tak chybi predstaveni tématu ,,z nadhledu” a popsani obecnych koncepti, kterymi se tieba
jednotlivé regulacni drahy fidi. Srozumitelnosti hlavni ¢asti prace by tak myslim prospéla jedna
obecngjsi kapitola, kde by byl ¢tenar stru¢né na nékolika stranach seznamen se zéklady struktury
DNA v jadfe, chromatinem, nukleozomem, histonovym kdédem, histonovymi variantami nebo
principy RNA interference. Takto obeznameny ¢tenat by pak sndze prostupoval i detailnéjSimi
pasazemi dalSich kapitol blize vénovanym metylaci DNA ¢i jejim reader proteiniim. Samotny uvod
prace tento vhled do tématu spliiuje jen minimalné, navic jsou v ném obsazeny relativné obsahlé
¢asti o nekddujicich RNA, transponovatelnych elementech nebo polyploidii, které jsou ale v hlavni
¢asti prace zminované minimalné nebo nejsou probrany vibec. V druhé kapitole u histonovych
variant a histonovych modifikaci také neni vysvétleny zdmér pro¢ jsou pro praci vybrany jen
detailngjsi popisy nékterych, snad nejvice relevantnich modifikaci nebo variant.

Odborna spravnost, jazyk prace, graficka uprava

Text je sepsan odbornou CeStinou na velmi dobré Urovni. Jednotlivé sekce kapitol jsou sepsany
velmi detailné a az katalogizujicim zpisobem shrnuji proteinové rodiny, jejich domény a interakci
s dal$imi ¢leny regulacnich drah. Zde by mozna prospélo upustit od kvantity detailnich informaci a
trochu vice je diskutovat. To se na né€kolika mistech prace autorce podafilo vyborné. Sekce
popisyjici regulaci ROS1 genu metylstatem, pozd&jsi rozsifeni této regulace o nove predstavené
proteiny SUVH, nebo sekce o roli metylace DNA na tvorbu biokondenzati patii k nejlepsim
mistim préce. Jsou to pravé tyto useky, kde je mnoZstvi citované literatury oproti jinym castem
omezeno na né€kolik klicovych publikaci a autorka tyto piiklady pfedstavuje velmi ctivym
zpiisobem.

V praci se vyskytuji obfasné odborné prohiesky, z téch opakujicich se je uvadéni latinskych nazvi
zivo¢iSnych druhl nebo pojmu ,,de novo* bez formatovani kurzivou, a to 1 v ndzvech kapitol. U
konkrétnich ptikladl rostlinnych druh@ v tvodu (jahoda zahradni nebo stepni béZec) latinsky ndzev
druhu chybi. Dalsi castéjS$i neobratnosti textu je pouZiti zavorek, kam autorka Casto vklada cela
doplilyjici souvéti konkrétnich piikladli nebo vyjimek. Opakované je pak v textu takova delsi
zavorka neuzaviend, nebo je zavorka uzaviend dvakrat na rtiznych mistech. Na nékolika mistech
prace na sebe tésné¢ navazuje vice delSich zavorek a ubird to souvislosti a Ctivosti textu. Pieklepy
jsou v praci spiSe ojediné€lé, jediny viditelngjsi je Cislovani nadpist sekci o PRC2 a PRCI, obé
sekce nesou oznaceni 3.2.2.1.

Praci dopliiuje 8 obrazkll srelevantnimi schématy regulacnich drah pfevzatych zrecentnich
publikaci, obrazky jsou doplnény vhodnym popiskem. Pro Obrazek 2 a 5 je odkaz v textu umistén
nevhodné az na nasledujici stran€é. Obrazek 8 také ptedchazi svlij odkaz v textu, zde je alespon
uveden na stejné strané. Prace je také doplnéna tabulkou, kterd uvadi vybrané prozkoumané



proteiny rozeznavajici methylcytosiny. Odkaz na tabulku ale neni v hlavnim textu uveden.

Uvedeni pouzitych zdroji

Prace cituje 163 publikaci, coz je pro bakaldfskou praci velmi vysoky pocet. Jen minimum
citovanych publikaci jsou sekundérni citace. V textu jsou uvedené informace citovany spravné,
seznam literatury je také Uplny. Slabinou je aktualnost publikaci, vice nez 60 % uvadénych
publikaci je z roku 2015 nebo starsi. To pfisuzuji snaze autorky opravdu disledné citovat vSechna
uvedena fakta pivodnimi studiemi. V praci je i pies tento nedostatek citovano kolem 50 publikaci
z poslednich 8 let, coz je pro bakalafskou praci dostacujici.

B. Obhajoba

Dotazy k obhajobé (povinnd dst posudku)
1.

Definujte pojem chromatin a uved’te metody kterymi byste od sebe euchromatin a
heterochromatin v jadte odlisila.

Lisi se celkovy stupeit metylace DNA mezi jednotlivymi pletivy nebo mezi stejnymi pletivy
b&hem vyvoje organu ¢i rostliny? Pokud ano, mé to vliv na pomér euchromatinu a
heterochromatinu, ptipadné i na velikost jadra?

V ramci popisu pasivni demetylace uvadite situaci, kdy rostlina nema dostatek SAM. Jak
autofi ve Vami citované studii hladinu SAM snizili? M4 snizend hladina SAM vliv pouze na
demetylaci, nebo mtize postihnout i jiné¢ bunécné procesy? Existuji v rostlinach i vice pfirozené
ptiklady pasivni demetylace, tfeba béhem vyvoje rostlin?

V sekci 2.1.3. uvadite, ze metylové skupiny jsou aktivné odstraiovany z gend, pokud se do
nich metylace rozsifi z okolnich umlc¢ovanych TE. Odkazujete se na praci z roku 2016, jejiz
autofi tento jev na zékladé prezentovanych vysledkl pouze naznacuji. Jsou néjaké dalsi
publikované ditkazy, idedlné vice recentni, které by tento jev potvrzovaly?

V kapitole o PRC2 uvadite, ze tento komplex obsahuje 4 odlisné podjednotky zmnozenych
rostlinnych homologii. Mizete prosim vysvétlit co pojmem zmnozené homology myslite a
zamyslet se nad tim, co za vyhody nebo nevyhody pro rostlinu takové zmnozeni poskytuje?

V kapitole o histonech uvadite, Ze histonové varianty jsou proteinové isoformy. Mizete uvést
definici proteinovych isoforem a jak vznikaji a nasledn€ zhodnotit, zda jste tento termin
pouzila pro rostlinné histonové varianty spravné?

Jsou nékteré histonové geny z urcitého pohledu né¢im tak specifické, Ze se o nich v kontextu
proteinovych isoforem dé dojit k zajimavym zav€rim? Uved'te na rostlinnych variantach
histonu H3.

Stanovisko k opravé chyb v préci:

opravny listek/oprava v textu NENI podminkou piijeti prace.

C. Celkovy navrh

Praci doporuéuji k piijeti k dalSimu fizeni: ANO

Navrhovana celkova Kklasifikace:
2-velmi dobie / 3-dobre

Datum vypracovani posudku: 2.9.2024

Jméno a pfijmeni, podpis oponenta: Mgr. Karel Raabe



