CESKY ABSTRAKT

Funk¢ni studie potencialni nukleotidasy koédované genem spri057 v Streptococcus

pneumoniae, homologa proteinu Y]jG Escherichia coli.

Bakterialni buniky jsou neustale vystavovany nespocetnym toxickym latkam, at’ uz z
vnéjsiho prostredi ¢i vedlejSim produktim jejich vlastniho metabolismu. Z téchto ditvodi jsou
bakterialni buiikky vybaveny né€kolika mechanismy, které tyto toxické latky eliminuji. Jedna se
hlavné o: blokaci adsorbce, transport specifickymi transportéry a specifickou inaktivaci téchto
latek enzymy. Zvlastni skupinu téchto toxickych latek jsou modifikované nukleotidy, které
mohou v bakterialni buiice pfimo zabranit replikaci DNA, nebo zptisobit mutace. Enzymy
rozpoznavajici tyto modifikované derivaty se oznacuji jako ,,house-cleaning® ,,uklidové*
nukleotidfosfatasy, piisobi na modifikované potencialné mutagenni nukleotidy a zabranuji tak
jejich vélendni do DNA ¢ RNA. Cast z téchto ,,iklidovych® enzymi se fadi do skupiny
haloacid dehalogenas (haloacid dehalogenase-like hydrolase superfamily), nalezenych u

mnoha bakterialnich druhu.

Tato diplomova préace je zaméiena na funkéni studii hypotetického proteinu Spr1057
Streptococcus pneumoniae o doposud neznamé funkci. Na zéklad¢ sekvencniho srovnani
vyplynulo, Ze Spr1057 mé vyznamnou podobnost s proteinem YjjG Escherichia coli.

Analyza transkriptomu mutanta S. pneumoniae v genu stkP kodujiciho eukaryotic-typ
Ser / Thr proteinkinasu zjistila velky pokles exprese spr1057 (59x). Gen spri057 kdduje
protein z nadc¢eledi haloacid dehalogenas (HAD), ktera zahrnuje celou fadu enzymt riznych
funkci. Protein YjjG E. coli, ¢len nad¢eledi HAD, vykazuje vysokou afinitu
k monofosforylovanym nukleotidim. Tento enzym muze tedy chrénit bakterialni buiiky pfed
modifikovanymi nukleotidovymi derivaty a zabrénit zaclenéni potencialné¢ mutagennich

nukleotidu do DNA ¢i RNA.



Modelovym organismem této diplomové prace byla grampositivni bakterie Streptococcus

pneumoniae. Tato bakterie ma ve svém genomu gen sprl057 kodujici hypoteticky protein

s neznamou funkeci.

Byly stanoveny tyto cile:

Teoretické zhodnoceni necharakterizovaného proteinu Sprl057 S. pneumoniae jako

hypotetického homologu proteinu YjjG E. coli.

Studie zamé&fena na citlivost mutanta AstkP S. pneumoniae k mutagennim nukleotidim.

Exprese, izolace a purifikace rekombinantniho proteinu Spr1057.

Analyza biochemickych vlastnosti purifikované¢ho rekombinantniho proteinu Spr1057
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