Abstrakt:

V genomu Caenorhabditis elegans je vice nez 280 jadernych hormondlnich receptort
(NHRs) v porovnani se 48 jadernymi receptory u clovéka a 18 jadernymi receptory u
octomilky (Drosophila). Vétsina jadernych hormonalnich receptori u C. elegans patii do
skupiny suplementéarnich (podptirnych) jadernych receptorii (supnrs), které vznikly naslednou
duplikaci jednoho plivodniho genu. Evolu¢ni tlak, ktery vedl ke zmnozeni jadernych
hormonalnich receptorti u nematod, stejné tak i funkce vétSiny supnrs nejsou zndmé. V této
praci byla studovéana exprese sedmi genti organisovanych v klastru na chromosomu V: nhr-
206, nhr-208, nhr-207, nhr-209, nhr-154, nhr-153 a nhr-136.

Metodou reverzni transkripce-kvantitativni PCR a pouzitim transgennich linif
nesoucich flizni geny (obsahujici pravdépodobné promotory) s GFP bylo zjisténo, ze vSech
sedm genl tohoto klastru je exprimovano a pét z téchto genli ma castecné se prekryvajici
expresni profil. Exprese byla lokalizovdna v jicnu, ve stievé, v ur¢itych neuronech, v andlnim
svéraci a v samcich specifickych burikach.

Ctyii geny v tomto klastru jsou zachovany u C. elegans a u C. briggsae, zatimco tfi
geny jsou pritomné pouze u C. elegans, coz ukazuje na pomerné neddvnou genovou expanzi.

V na$i praci jsme zjistili, ze jak Cast zachovanych tak vSechny nezachované geny
v tomto klastru odpovidaji transkripéné na hladovéni a tato odpovéd’ je tkanove specificka.
Nase vysledky ukazuji, Ze rozriznéni ¢asové, prostorové a metabolické genové exprese je ve

skupiné suplementarnich jadernych receptorti spojeno s evolu¢nim tlakem.



