KIR geny a jejich produkty- killer imunoglobulin-like receptory (KIR) na povrchu NK bunék
(natural killers) jsou jednim z kli€ovych prvkd vrozené imunity Clovéka. NK buriky jsou to
rychle Ucinkujici efektorové bunky, které primarné likviduji virem infikované a nadorové bunky
Tato schopnost destruovat cilové buriky je dana vzajemnou interakci mezi KIR receptory a
prisluSnou specifickou HLA molekulou na povrchu bunék, neboli ligandem KIR receptora.
Geneticka diverzita KIR genu a genotypu pfipomina diverzitu HLA systému. PfestozZe jsou
geny koédujici KIR a HLA lokalizované na rGznych chromozomech a segreguji se tedy
nezavisle, existuji urcité dikazy alespon Castecné koevoluce obou systémul. Lze tudiz
predpokladat. U HLA restrihované populace Ize tedy oCekavat alespon ¢aste¢nou redukci v
diverzité¢ KIR gend i genotypld. Celkem 4ljedinci homozygotnich v ancestralniml HLA
haplotypu AH8.1 (HLA-A*0101-Cw*0701-B*0801-DRB1*0301-DQB1*0201), bylo kompletné
genotypizovano pro KIR geny. Celkové bylo zjisténo celkem 14 rlznych KIR genotypd,
pricemz zaznamenana frekvence vyskytu KIR gentd a kompozice KIR genotypl v podstaté
odpovidala datim ze studii u neselektované (ve smyslu HLA) populace Kavkazan(
(,Caucasians®). Takzvané ,non-framework” KIR geny s frekvenci vice nez 90 % zahrnovaly
KIR2DL1, KIR2DL3, KIR3DL1, KIR2DS4 a KIR2DPL1. S vyjimkou KIR2DS4 genu, vSechny
aktivaéni geny mély frekvenci vyskytu nizsi nez 50 %. Geny s nejvzacnéjSim vyskytem byly
KIR2DS5 (17 %) u aktivanich gent a KIR2DL5 (37 %) u inhibi¢nich. Pokud jde o KIR
genotypy, tak bylo zjisténo celkem 14 rGznych genotypl, pficemz necastéjSim byl AA
genotyp zaznamenany u 39 % jedinci. Celkem 22 jedinct (54 %) mélo kopii haplotypu A a B
(AB genotyp), zatimco pouze 3 jedinci (7 %) byli homozygotni pro B haplotyp (BB genotyp). 9
ze 14 detekovanych genotypu se vyskytovaly pouze u 1 osoby. Srovnanim s dosud
publikovanymi a reportovanymi genotypy (www.allelefrequencies.net) jsme zjistili, ze 5
genotypl bylo reportovano celosvétové u méné nez 20 individui a jeden genotyp byl
zaznamenan dosud pouze u jedné osoby. Na druhé strané, 68 % detekovanych genotypl
v souboru bylo pfedstavovano pouze jednim uniformnim typem KIR genotypu (AA). Vysledky
neprokazuji zadnou alteraci KIR repertoaru ve analyzované skupiné. Naopak, prokazuji silné
zachovanou a nerestrihovanou KIR diverzitu i v této HLA uniformni skupiné osob.




