Abstrakt: Vizualni zhodnoceni nespojitosti v morfologickych znacich rozsivkovych bunék je
Siroce vyuzivano v objevovani a vymezovani druhti rozsivek. Multidisciplinarni pfistup v
taxonomii rozsivek na trovni druhi vSak objevil skrytou diverzitu v ramci tradi¢nich
morfologicky definovanych druhti. Tato prace tudiz zkoumala pfirodni a klonélni populace
rozsivek riznymi tradiénimi a modernimi pfistupy, aby bylo mozné posoudit diverzitu,
ekologii a rozsifeni rozsivkovych druhti. Ackoli detailni studium piirodnich vzorku rozsivek
bylo znesnadnéno nejasnymi morfologickymi hranicemi mezi tradicnimi druhy, rozpoznana
diverzita byla pomérné vysoka a byl dokonce popsan novy druh rozsivky za vyuziti
morfologického druhového konceptu. Mnohorozmérné statistické analyzy ukazaly, ze
variabilita pfirodnich populaci tradi¢nich morfologicky definovanych druhti odrdzi v ramci
regionu rozdily pfedev§im v lokalnich podminkéch prostifedi a v heterogenité mikrobiotopd.
Jelikoz kazdy morfologicky definovany rozsivkovy druh je nejspisSe komplexem druhi, v této
praci byla zkoumana morfologickd diverzita, genetickd variabilita a/nebo reprodukéni
kompatibilita monoklondlnich kultur v rdmci dvou modelovych tradi¢nich druhii. Pfestoze
izolované kmeny rozsivek byly kultivované ve stalych podminkach, morfologicka variabilita
bunék byla relativné vysoka jak v ramci kment tak v ramci fylogenetickych linii.
Morfometrickd studie naznacila, ze tvarové zmény, které jsou spojené se zmensSovanim
velikosti bun¢k béhem Zivotniho cyklu, mohou zastfit charakteristické morfologické znaky
dulezité pro identifikaci druhti. Mimoto byla vysoka i morfologicka variabilita geneticky
rozdilnych kmen a morfologie mezi jednotlivymi fylogenetickymi liniemi se v mnoha
ptipadech piekryvala. Nicméné, je dobry divod véfit, ze geneticka variabilita v ramci
modelovych morfologicky definovanych druhii rozsivek predstavuje smysluplnou informaci o
biologii rozsivek, jelikoz fylogeneze byla v souladu s cytologickou, reprodukéni a/nebo

ekologickou diferenciaci.



