ABSTRAKT

Transkripce je zasadnim krokem exprese genetické informace. Tento proces zavisi
na proteinovém komplexu vicepodjednotkovych RNA polymeriz, které jsou mimorfadné
konzervované mezi vSemi bunécnymi organismy. Tyto enzymy, spolu s RNA dependentnimi
RNA polymerazami podilejicimi se na umlcovani gend, tvoffl monofyletickou proteinovou
rodinu, jejiz clenové obsahuji ve svém aktivnim centru dva double-tp f-barrel strukturni motivy.
Do této rodiny patif také skupina prevazné iz silico predikovanych nekanonickych DNA
dependentnich RNA polymeriz, které se od vicepodjednotkovych RNA polymeriz odlisuji
redukovanym slozenim. Predpokladana nekanonicka RNA polymeraza, skladajici se ze dvou
podjednotek, je kodovana také linearnimi cytoplasmatickymi plasmidy kvasinky Kiuyveromyces lactis
avelmi pravdépodobné pfepisuje geny téchto plasmidia. Charakterizace unikatniho
transkripc¢niho aparatu plasmida Kiuyveromyces lactis, s hlavaim darazem na nekanonickou RNA

polymerazu, se stala cilem této prace.

Bioinformatickd analyza iz silico byla pouzita k provéfeni dakazd vedoucich
k predpokladu existence specifické RNA polymerazy. Nasledné genetické a biochemické metody
byly pouzity pro: 1) produkci podjednotek predpokladané RNA polymerazy v nékolika
expresnich systémech; 2) testovani interakce mezi nékterymi komponentami transkripéniho
aparatu; 3) znaceni epitopu velké podjednotky RNA polymerazy rekombinaci 2 vivo.

Tato prace rozsifila sekvencni podobnost aminokyselin pfedpokladané RNA polymerazy
s vicepodjednotkovymi RNA polymerazami. Také se podafilo produkovat a ¢astecné purifikovat

podjednotky pfedpokladané RNA polymerazy.
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