SOUHRN

Hypertrofickd kardiomyopatie se ftadi mezi nejcastéjSi geneticky podminéna
onemocnéni kardiovaskuldrniho systému. Ackoliv je toto onemocnéni znamé dlouhou dobu,
zatim neexistuji snadno pouzitelné diagnostické postupy, které by odhalily chorobu v ranych

stadiich, coz je zdsadni zejména u jedincii s negativni nebo neznamou rodinnou anamnézou.

Tvorba metody cilené proteomické analyzy spolu s kvantifikaci vybranych
potencialnich markerti hypertrofické kardiomyopatie pomoci izotopicky znacenych standardt
byla hlavnim cilem ptfedkladané dizertacni prace. Touto metodou Ize odhalit jiz velmi mala
mnozstvi hledanych potencialnich markert v minimalnim mnozstvi biologického materialu.
V kombinaci s vhodné pouzitymi standardy navic umoziiuje piesnou kvantifikaci velkého

poctu analytt v relativné kratkém case.

Pomoci cileného proteomického pfistupu bylo kvantifikovano nékolik proteinovych
markerd hypertrofické kardiomyopatie, které¢ byly jiz dfive uvedeny v literature. Zaroven byl
v ramci dizertacni prace popsan plazmaticky fibronektin jako novy potencialni marker tohoto
onemocnéni. Koncentrace nckolika vybranych proteinli byly zavérem stanoveny pomoci

enzymoimunoanalytické metody a porovnany s vysledky cilené proteomické analyzy.

V ramci predkladané dizertacni prace byla vytvofena a ovéfena metoda cilené
proteomické analyzy umoZiujici sledovani hladin nékolika potencidlnich markera
hypertrofické kardiomyopatie béhem jedné Casové nendrocné analyzy. Z pohledu naplnéni
cili dizertacni prace byly tyto experimenty uspé$né. Studium problematiky kvantifikace
proteint ale ukazalo dal$i moZzné thly pohledu na nami aplikované postupy, které je tieba dale

kriticky zvazovat, rozvijet a zejména vhodné interpretovat.

Kli¢ova slova: hypertroficka kardiomyopatie, proteinové markery, cilena proteomicka

analyza, kvantifikace



