SOUHRN

Zaveérem lze shrnout, Ze v rdmci disertacni prace byly:

1)

2)

3)

identifikovan substrat (tyrosin) a produkt (DOPA) prvni reakce v biosyntéze
PPL. Katalyza této reakce byla piifazena vyhradné proteinovému produktu
genu ImbB2, ¢imZ bylo zaroven potvrzeno, Ze ImbB2 neni pseudogen, ale
skute¢né funkénim genem linkomycinového biosyntetického shluku gena, ktery
katalyzuje hydroxylaci tyrosinu na DOPA a to bez piispéni proteinu LmbB1.
Protein LmbB2 byl charakterizovan jako hemoprotein, ktery vyuZiva
k hydroxylaci aromatického jadra tyrosinu jako zdroj redoxnich ekvivalentu
BH,. Jde tedy 0 enzymovou aktivitu, jejizZ mechanizmus nebyl dosud popsan.
potvrzen substrat (DOPA) a identifikovan produkt kyselina 4-(3-karboxy-3oxo-
propenyl)-2,3-dihydro-1H-pyrrol-2-karboxylova) druhé reakce v biosyntéze
PPL. Katalyza této reakce byla ptifazena proteinovému produktu genu ImbBL1.
Protein LmbB1 byl potvrzen jako 2,3-extradiol dioxygenasa Stépici aromatické
jadro tyrosinu. Na z&kladé analyzy experimenta stremi analogickymi
enzymovymi aktivitami byla vyslovena hypotéza o piimé U(casti proteinu
LmbB1 v intramolekularni cyklizaci 2,3-secoDOPA.

nalezeny vzajemné interakce mezi kandidatnimi proteiny na podjednotky NDL-
syntetasy. Na z&kladé kvalitativni analyzy protein-proteinovych interakci
metodou dvouhybridového systemu a srovnavaci analyzy sekvenci testovanych
proteint lze fici, Ze proteiny kodované geny ImbD, ImbE ImbF a ImbN lze
velmi pravdépodobné povazZovat za vyznamné kandidaty na podjednotky NDL-
syntetazy, protoZze LmbD vykazuje interakci s proteinem LmbC, jehoZ
souvislost s kondenzac¢ni reakci byla prokazana experimentalné a zaroven
vstupuje do sité interakci tvoienych proteiny LmbE, LmbF a LmbN. Protein
LmbE by mohl hréat roli centralni katalytické podjednotky, LmbC protein roli
proteinu aktivujiciho PPL a protein LmbN roli ACP. Cely komplex by mohl byt
fizen proteiny LmbQ a LmbIH. Role LmbF a LmbD je za souc¢asného stavu
znalosti t¢Zko piedpoveditelna.
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